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<210> 1 
<211> 529 
<212> PRT 
<213> Human 



Met°Gly Ser Ser Arg Ala Pro Trp Met Gly Arg Val Gly Gly His Gly 
15 10 15 

Met Met Ala Leu Leu Leu Ala Gly Leu Leu Leu Pro Gly Thr Leu Ala 



20 



25 



30 



Lys Ser He Gly Thr Phe Ser Asp Pro Cys Lys Asp Pro Thr Arg He 



35 



Thr Ser Pro 



40 45 



Asn Asp Pro Cys Leu Thr Gly Lys Gly Asp Ser Ser Gly 



50 55 60 



Phe Ser Ser Tyr Ser Gly Ser 



Ser Ser Ser Gly Ser Ser He Ser Ser 



75 80 
65 70 75 

Ala Arg Ser Ser Gly Gly Gly Ser Ser Gly Ser Ser Ser Gly Ser Ser 
85 9° 95 

lie Ala Gin Gly Gly Ser Ala Gly Ser Phe Lys Pro Gly Thr Gly Tyr 
100 105 HO 

Gin Val Ser Tyr Ser Ser Gly Ser Gly Ser Ser Leu Gin Gly Ala 



Ser 

115 



120 125 
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Ser Gly Ser Ser Gin Leu Gly Ser Ser Ser Ser His Ser Gly Ser Ser 
130 135 140 



Gly Ser His Ser Gly Ser Ser Ser Ser His Ser Ser Ser Ser Ser Ser 
145 150 155 160 

Phe Gin Phe Ser Ser Ser Ser Phe Gin Val Gly Asn Gly Ser Ala Leu 
165 170 175 

Pro Thr Asn Asp Asn Ser Tyr Arg Gly He Leu Asn Pro Ser Gin Pro 
180 185 190 

Gly Gin Ser Ser Ser Ser Ser Gin Thr Ser Gly Val Ser Ser Ser Gly 
195 200 205 

Gin Ser Val Ser Ser Asn Gin Arg Pro Cys Ser Ser Asp He Pro Asp 
210 215 220 

Ser Pro Cys Ser Gly Gly Pro He Val Ser His Ser Gly Pro Tyr He 
225 230 235 240 

Pro Ser Ser His Ser Val Ser Gly Gly Gin Arg Pro Val Val Val Val 
245 250 255 

Val Asp Gin His Gly Ser Gly Ala Pro Gly Val Val Gin Gly Pro Pro 
260 265 270 

Cys Ser Asn Gly Gly Leu Pro Gly Lys Pro Cys Pro Pro He Thr Ser 
275 280 285 

Val Asp Lys Ser Tyr Gly Gly Tyr Glu Val Val Gly Gly Ser Ser Asp 
290 295 300 

Ser Tyr Leu Val Pro Gly Met Thr Tyr Ser Lys Gly Lys He Tyr Pro 
305 310 315 320 

Val Gly Tyr Phe Thr Lys Glu Asn Pro Val Lys Gly Ser Pro Gly Val 
325 330 335 

Pro Ser Phe Ala Ala Gly Pro Pro He Ser Glu Gly Lys Tyr Phe Ser 
340 345 350 

Ser Asn Pro He He Pro Ser Gin Ser Ala Ala Ser Ser Ala He Ala 
355 360 ,365 

Phe Gin Pro Val Gly Thr Gly Gly Val Gin Leu Cys Gly Gly Gly Ser 
370 375 380 

Thr Gly Ser Lys Gly Pro Cys Ser Pro Ser Ser Ser Arg Val Pro Ser 
385 390 395 400 

Ser Ser Ser He Ser Ser Ser Ala Gly Ser Pro Tyr His Pro Cys Gly 
405 410 415 

Ser Ala Ser Gin Ser Pro Cys Ser Pro Pro Gly Thr Gly Ser Phe Ser 
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-r C 



420 

Ser Ser Ser Ser 
435 

Gly Ser Lys Ser 
450 

Leu Thr Leu Thr 
465 

Ala Gly Ala Lys 



Arg Ser lie Arg 
500 

Leu Ala Asp Pro 
515 

Pro 



Ser Gin Ser Ser 
440 

Ser Ser Ser Gly 
455 

Gly Gly Pro Asp 
470 

Pro Cys Gly Ser 
485 

Asp lie Leu Ala 



Glu Val Phe Leu 
520 



425 

Gly Lys lie lie 



His Pro Cys Met 
460 

Gly Ser Pro His 
475 

Ser Ser Ala Gly 
490 

Gin Val Lys Pro 
505 

Pro Gin Gly Glu 



430 

Leu Gin Pro Cys 
445 

Ser Val Ser Ser 



Pro Asp Pro Ser 
480 

Lys lie Pro Cys 
495 

Leu Gly Pro Gin 
510 

Leu Leu Asp Ser 
525 



<210> 2 
<211> 1590 
<212> DNA 
<213> Human 



<400> 2 

atgggctcgt 

ctgctggctg 

ccctgtaagg 

gactccagcg 

gccagaagct 

ggttctgcag 

tctggctcta 

tcgggaagca 

tttcagttca 

aactcttagc 

acctctgggg 

gacatccccg 

cccagctccc 

ggttctggtg 

aagccctgtc 

ggctcctctg 

gtgggctact 

gctgggcccc 

tcggcagctt 

ggaggcggct 

agttctagca 

agcccctgct 

ggcaaaatca 

tctgtctcct 

gctggtgcca 



ctcgggcacc 
gtctcctcct 
accccacgcg 
gcttcagtag 
ctggtggtgg 
gatcttttaa 
gtctacaagg 
gcggctctca 
gcagcagcag 
gcggaatact 
tatccagcag 
actctccctg 
actctgtgtc 
cccctggagt 
ccccaatcac 
acagttatct 
tcaccaaaga 
ccatctctga 
cctcggccat 
ccacgggctc 
tttccagcag 
ccccaccagg 
tccttcagcc 
ccttgacact 
agccctgtgg 



ctggatgggg 
gccagggacc 
tatcacctcc 
ctacagtggc 
ctccagtggt 
gccaggaacg 
tgcatccggt 
ctcgggaagc 
cttccaagta 
aaacccttcc 
tggccaaagc 
cagtggaggg 
agggggtcag 
ggttcaaggt 
ctctgtagac 
ggttccaggc 
gaaccctgtg 
gggcaaatac 
tgcgttccag 
caagggaccc 
cgccggttca 
caccggctcc 
ttgtggcagc 
gactgggggc 
ctccagcagt 



cgtgtgggtg 
ttggctaaga 
cctaacgacc 
tccagcagtt 
agctccagcg 
gggtattccc 
tcctcccagc 
agcagctctc 
gggaatggct 
cagcctggac 
gtcagctcca 
cccatcgtct 
aggcctgtgg 
cccccctgta 
aaatcctatg 
atgacctaca 
aaaggctctc 
ttctccagca 
ccagtgggga 
tgctctccct 
ccctaccatc 
ttcagcagca 
aagtccagct 
cccgatggct 
gctggaaaga 



ggcacgggat 
gcattggcac 
cctgcctcac 
ctggcagctc 
gatccagcat 
aggtcagcta 
tggggagcag 
attcgagcag 
ctgctctgcc 
aaagctcttc 
accagcgtcc 
cgcactctgg 
tggtggtggt 
gcaatggtgg 
gtggctacga 
gtaagggtaa 
caggggtccc 
accccatcat 
ctggtggggt 
ccagttctcg 
cctgcggcag 
gctccagttc 
cttctggtca 
ctccccatcc 
tcccctgccg 



gatggcactg 
cttctcagac 
tgggaagggt 
catttccagt 
tgcccagggt 
ctcctccgga 
cagctctcac 
cagcagcagc 
aaccaatgac 
ctcttcccaa 
ctgtagttcg 
cccctacatc 
ggaccagcac 
ccttccaggc 
ggtggtgggt 
aatctatcct 
ttcctttgca 
ccccagccag 
ccagctctgt 
agtccccagc 
tgcttcccag 
ccaatcgagt 
cccttgcatg 
tgatccctcc 
ctccatccgg 



60 

120 

180 

240 

300 

360 

420 

480 

540 

600 

660 

720 

780 

840 

900 

960 

1020 

1080 

1140 

1200 

1260 

1320 

1380 

1440 

1500 
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gatatcctag cccaagtgaa gcctttgggg ccccagctag ctgaccctga agttttccta 1560 
ccccaaggag agttactfcga cagtccataa 1590 
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